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摘要 :目的 研究 微小 RNA106b(mir-106b) 在 食管 鳞 状 细胞 癌 组 织 中 的 表达 情况 ,并 进一步 分 析 其 与 肿瘤 的 临床 病理 学 特征 及 
预后 的 相关 性 。 方 法 收集 200 例 2001~2007 年 中 国医 学 科学 院 接 收 的 食管 鳞 状 细胞 癌 患 者 手术 切除 获得 的 肿瘤 组 织 和 相对 应 
的 癌 旁 组 织 ,采用 qRT-PCR 方法 检测 mir-106b 在 组 织 中 的 相对 表达 水 平 ,并 通过 northern blot 进 一 步 验证 其 表达 情况 。 应 用 统 
计 学 方法 分 析 mir106b 表 达 量 与 肿瘤 临床 病理 学 特征 及 预后 的 相关 性 。 结 果 相对 于 癌 旁 组 织 , 食 管 鳞 状 细胞 癌 肿 痛 组 织 

mir-106b 的 表达 水 平 显著 升 高 ,统计 学 数据 显示 ,mir106b 的 表达 量 与 淋巴 结 转移 .肿瘤 分 期 及 吸烟 有 相关 性 (P<0.05)。 并 且 ， 
mir-106b 表达 水 平 较 低 的 患者 的 生存 率 (60 个 月 ) 显 著 高 于 mir106b 表 达 水 平 较 高 的 患者 (37 个 月 ,P=0.024)。 另 外 ,Cox 回归 


分 析 显 示 ,mir106b 的 表达 量 .区域 淋 巴结 转移 及 吸烟 均 为 是 食管 鳞 状 细胞 癌 患 者 独立 预后 因子 (P<0.05)。 结 论 mir-106b fE 
食管 鳞 状 细胞 癌 患 者 肿瘤 组 织 中 高 表达 , 且 与 淋巴 结 转移 及 预后 不 良 密切 相关 ,可 用 作 ESCC 的 诊断 及 预后 生物 标志 物 。 
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Expression of mir-106b in esophageal squamous cell carcinoma 
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Abstract: Objective To investigate the expression of mir-106b in esophageal squamous cell carcinoma (ESCC) tissue and 
analyze its correlation with the clinicopathologic features of ESCC. Methods A total of 200 fresh surgical specimens of ESCC 
and adjacent tissues collected between 2001 and 2007 were examined for expressions of mir-106b using real-time PCR 
(RT-PCR). Northern blot analysis for mir-106b was performed in 4 pairs of samples to confirm the RT-PCR results. The 
relationship between mir-106b expression and clinicopathological features and prognosis of the patients were analyzed. 
Results Mir-106b was expressed at significantly higher levels in ESCC tissues than in the paired adjacent tissues. 
Overexpression of mir-106b was associated with lymph node metastasis, stage of TNM classification and smoking (P«0.05). 
The survival rate of patients with low mir-106b expression was higher than that of patients with high mir-106b expression (60 
vs 37 months, P-0.024). Cox regression analysis indicated that the expression of mir-106b, lymph node metastasis and smoking 
were independent prognostic factors for ESCC (P«0.05). Conclusion Mir-106b is overexpressed in ESCC tumors, and its 
overexpression is strongly associated with lymph node metastasis and a poor prognosis. Mir-106b expression is an 


independent prognostic factor for ESCC and can serve as a biomarker for diagnosis and prognostic evaluation of ESCC. 
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食管 癌 是 一 种 常见 的 恶性 肿瘤 ,其 发 病 率 居于 恶 忆 
肿瘤 的 第 7 位 ,死亡 率 居于 第 6 位 '”。 食 管 癌 包 括 两 种 
主要 的 组 织 学 亚 型 :食管 鳞 状 细胞 癌 (ESCC) 和 食管 腺 
癌 (EAC)”。 在 亚洲 及 我 国 ,90% 的 食管 癌 为 ESCC 亚 型 ， 
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是 骨 肠 道 极 具 侵 袭 性 且 预 后 不 良 的 肿瘤 之 一 ”。 尽 管 
临床 治疗 治疗 已 取得 极 大 进展 ,但 由 于 延误 诊断 和 高 复 
发 率 ,ESCC 患 者 的 5 年 生存 率 仍 然 很 低 (<30%)"。 术 
后 复发 和 转移 是 ESCC 患 者 死亡 的 主要 原因 。 导 致 术 
后 复发 . 侵 柳 和 转移 的 主要 原因 包括 原 癌 基 因 的 激活 、 
失 活 的 抑 癌 基因 和 下 调 或 多 种 蛋白 质 的 异常 表达 "。 
因此 ,有 效 的 ESCC 早 期 及 预后 诊断 标志 物 是 目前 临床 
预防 和 治疗 食管 癌 的 迫切 需求 。 

肿瘤 细胞 中 microRNA 的 表达 与 癌 旁 正常 细胞 存 
在 显著 差异 ,并 有 量 , 与 microRNA 表 达 序 列 标签 (EST) 分 
类 相 比 ,microRNA 表 达 谱 可 以 更 好 的 分 类 低 分 化 肿瘤 ” ， 
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因此 , 越 来 越 多 的 研究 报道 了 肿瘤 组 织 中 microRNA If 
异常 表达 。 通 过 人 研究 编码 microRNA 的 基因 可 能 定位 
的 扩 增 子 的 最 小 区 域 . 杂 合 性 丢失 (LOH) 或 断 点 集群 区 
域 ,可 探索 microRNA 在 肿瘤 中 可 能 发 挥 的 作用 。 癌 基 
microRNA 的 扩 增 或 高 表达 可 以 抑制 或 清除 microR- 
NA 靶 向 的 肿瘤 抑制 基因 的 表达 ,最 后 导致 癌变 "”"。 鉴 
于 microRNA 的 以 上 特点 ,可 将 其 用 作 肿 瘤 诊断 及 监测 
的 有 效 生 物 标 志 物 。 先 前 研究 发 现 ,mir-106b 是 mir- 
106b-25 家 族 成 员 之 一 ,在 喉 癌 "\ 结 直肠 癌 ”、 胃 癌 ""、 
WP" qo proe ^ PPS Lig" Jc pes ^ 
等 多 种 肿瘤 组 织 中 高 表达 ,具有 调控 肿瘤 细胞 增殖 Az 
R .迁移 .转化 等 重要 功能 。 如 Yau 等 “研究 发 现 ， 
mir-106b 通 过 促进 肿瘤 细胞 上 皮 间 质 转 化 (EMT) 的 发 
生 , 参 与 肿瘤 的 侵袭 和 转移 。 同 时 , 戴 芳 等 "通过 对 食 
管 鳞 癌 KYSE150 细 胞 的 研究 证 明 ,mir-106b 能 够 促进 
ESCC 细 胞 的 增殖 .迁移 .侵袭 和 上 皮 间 质 的 转化 ,并 通 
过 微 阵列 法 发 现 其 表达 在 ESCC 组 织 中 明显 上 调 。 但 
目前 对 mir-106 与 ESCC 关 系 的 研究 甚 少 ,为 了 进一步 
探讨 其 在 ESCC 中 的 作用 ,本 课题 组 首次 通过 qRT-PCR 
和 northern blot 等 技术 对 大 样本 量 ESCC 标 本 做 了 更 深 
入 的 研究 。 


1 材料 和 方法 
1.1 材料 

新 鲜 组 织 标本 来 自 2001~2007 年 中 国医 学 科学 院 
接收 的 食管 鳞 状 细胞 癌 患 者 手术 切除 获得 的 肿瘤 组 织 
及 癌 旁 组 织 。 原 发 瘤 组 织 及 癌 旁 组 织 来 源 于 同一 病人 ， 
组 织 由 经 验 丰 富 的 病理 学 家 分 离 ,并 迅速 储藏 
于 -80 IC。 所 有 患者 在 手术 前 未 经 过 任何 治疗 ,无 其 他 
病史 ,并 且 签 署 了 样本 收集 的 知情 同意 书 。 患 者 肿瘤 组 
织 及 瘤 旁 组 织 样本 的 使 用 已 获得 PUMC/CAMS 伦理 道 
德 规范 委员 会 批准 (No.12-097/631 )。 
1.2 方法 
1.2.1 总 RNA 的 提取 (1) 组 织 标 本 处 理 : 从 -80 % 冰 箱 
中 取出 ESCC 癌 组 织 及 相对 应 癌 旁 组 织 , 在 冰 上 融化 ， 
前 取 黄 豆 粒 大 小 组 织 块 于 1.5 mL 离心 管 中 。 每 管 组 织 
中 加 入 1 mL RNAiso plus, 然 后 用 电动 研磨 器 研磨 至 勾 
XK ; (DRNA 提取 和 鉴定 :将 上 述 获 取 的 组 织 匀 浆 按 照 
Stratagene 公 司 的 RNA 提 取 试 剂 盒 说 明 书 提供 的 操作 
步骤 ,提取 食管 鳞 状 细胞 瘤 组 织 及 瘤 旁 组 织 中 的 总 
RNA。RNA 的 定量 由 Beckman Coulter 公 司 的 DUVR 
800 UV/Vis 分 光 光 度 计 (Beckman Coulter, Fullerton, 
CA) 检 测 吸光 度 (4) 值 ,要 求 4 在 1.8~2.0 之 间 , 然 
后 立即 进行 逆转 录 或 储存 于 -80 %C 冰 箱 。 
1.2.2 逆转 录 聚 合 酶 链 式 反应 (RT-PCR) Taq 酶 miR- 
NA 分 析 (ABI PRISM) 利 用 茎 环 法 来 检测 mir-106b 的 


表达 。 对 于 逆转 录 (RT) 反 应 ,每 个 反应 体系 中 加 入 10 ng 
总 RNA, 与 逆转 录 引 物 混 合 。 首 转录 条 件 为 :16 ?C 30 min, 
42 C 30 min,85 C 5 min, 最 终 维持 4 CC。 取 1.5 uL y 
转录 所 得 的 cDNA, 加 入 2 uL Taq 酶 引物 ,使 用 ABI 
7500 实 时 定量 PCR 系统 ,进行 聚合 酶 链 反 应 (PCR)。 
PCR 反应 参数 为 :95 *C 10 min, 接 着 40 cycles (95 C, 
15 s; 60 C, 30 s; 72, 30 s)。 对 实时 定量 PCR 的 结果 进 
行 分 析 , 以 miRNA 相对 于 定量 循环 (Cgq) 值 的 表达 量 表 
示 。Mir-106b 的 逆转 录 及 PCR 引物 购 自 ABI PRISM 
公司 。 相 对 表达 量 =2^*%,-AACt=(Ct pwn-Ct pas a- 
(Ct usi Cte ) unn ,内参 基 因为 RNU6B。 

1.2.3 microRNA northern blot. 总 RNA 样 本 经 过 变性 
聚 丙烯 酚 胶 凝 胶 电泳 分 离 ,随后 凝 腕 上 的 RNA 分 子 被 
转移 到 膜 上 (PerkinElmer) , 接 下 来 ,使 用 Ambion 公 司 的 
UltraHyb-Oligo £x ril Ze c ,. KRH TTA (Invitrogen 
AED RgbRIOH , HE- IXGATT mir-106b AIER 
核 背 酸 作为 探 针 。42 所 杂交 过 夜 ,接着 ,在 42 ,使 用 
0.1xSSPE 和 0.1% SDS 洗 膜 两 次 ,每 次 15 min。 将 膜 放 
置 于 储存 磷 光 质 屏 (GE Healthcare)8 h ,使 用 台风 9410 
多 模式 成 像 仪 (GE Healthcare) 成 像 。 保 存 图 像 , 并 使 用 
图 像 处 理 软件 PS6 裁 剪 。 

1.2.4 统计 学 分 析 ESCC 临床 病理 参数 采用 AJCC 癌 
症 分 期 手册 第 6 版 。 运 用 SPSS 16.0 统 计 软件 ,对 肿瘤 
组 织 和 相应 癌 劳 组 织 mir-106b 表 达 量 的 差异 及 相关 病 
理 参 数 间 的 差异 进行 评估 。 经 验证 各 组 数据 不 符合 正 
态 分 布 。 因 此 ,对 两 个 独立 样本 和 多 个 样本 的 评估 采用 
Mann-Whitney 检 验 及 Kruskal-Wallis 检 验 。 生 存 曲线 
按照 Kaplan-Meier 方 法 计算 。 采 用 多 因素 COX 回归 比 
例 风险 模型 分 析 mir-106b 表 达 量 及 相关 临床 病理 参数 
的 相对 风险 度 。 计 量 数据 采用 平均 值 + 标准 差 表 示 , 定 
义 肿 瘤 组 织 中 mir-106b 表 达 量 小 于 平均 值 为 低 表 达 , 大 
于 等 于 平均 值 为 高 表达 。 且 规定 P<0.05 时 差异 有 统计 


YA -ar ANY 
FEN o 


2 结果 
2.1 食管 链 状 细胞 癌 中 mir-106b 的 表达 量 

通过 RT-qPCR 技术 ,以 RNU6B 为 内 参 , 检 测 200 
例 食 管 鳞 状 细胞 癌 患 者 肿瘤 组 织 及 癌 旁 组 织 
mir-106b 的 表达 水 平 。 结 果 表 明 ,相对 于 癌 旁 组 织 , 食 
管 鳞 状 细胞 癌 患 者 肿瘤 组 织 mir-106b 的 表达 水 平 显 著 
升 高 。RT-qgPCR 产物 的 琼脂 糖 凝 胶 电 泳 结果 同样 证 实 
了 这 一 结论 (图 1A,B)。 

为 了 进一步 证 实 上 述 结论 ,以 5S rRNA 为 内 参 , 通 
ix northern blot 检 测 4 对 RT-qPCR 产物 中 mir-106b 的 
表达 ,同样 发 现 ,相对 于 瘤 旁 组 织 ,食管 鳞 状 细胞 癌 肿 瘤 
组 织 中 mir-106b 的 表达 水 平 升 高 (图 1C)。 


201712.00239v1 


chinaXiv 


: 1669 - 


J South Med Univ, 2016, 36(12): 1667-1671 


ChinaXiv& f'ERBTII 


http://www.j-smu.com 


D> 


Relative expression of mir-106b 
O=. m0 RU Oo c 


7.41 20 
| 6.61 
6.02 
4.01 
1 2 3 4 


图 1 ARTqPCR 表达 结果 


"T 
aN 


B 


Fig.1 Analysis of mir-106b in 4 pairs of tumor (T) and non-tumorous adjacent (N) tissues. A: RT-qPCR results; B: 
Electrophoresis of RT-qPCR products; C: Northern blotting of mir-106b. 


2.2 ^E SEX JS P mir-106b 的 表达 情况 与 临床 病 
理 特征 的 关系 

22.1 Mann-Whitney 分 析 相对 于 癌 旁 组 织 , 食 管 鳞 状 
细胞 癌 患 者 肿瘤 组 织 中 mir-106b 的 表达 量 达 与 吸烟 , 淋 
巴结 转移 及 年 龄 显著 相关 (P 均 <0.050, 差 异 具 有 统计 学 
意义 ( 表 1)。 

2.2.2 Kruskal-Wallis 分 析 食管 鳞 状 细胞 癌 患 者 肿瘤 
组 织 mir-106b 的 表达 量 与 临床 分 期 显著 相关 (P=0.005)。 
但 与 T 分 期 及 肿瘤 分 化 程度 的 相关 性 不 显著 (P 均 >0.05)。 
2.2.3 Kaplan Mwier 生存 分 析 为 了 验证 mir-106b 的 
表达 与 不 良 预后 的 关系 ,应 用 Kaplan Meier 法 计算 食管 
鳞 状 细胞 癌 患 者 的 生存 率 。 患 者 肿瘤 组 织 中 mmir-106b 
表达 不 同 ,造成 患者 生存 率 的 显著 差异 。mir-106b 表 达 
水 平 较 低 患者 的 生存 率 (60 个 月 ) 高 于 mir106b 表 达 水 
平 较 高 的 患者 (37 个 月 )(P=0.024, 图 2)。 

2.2.4 Cox 回归 分 析 ZAR COX 比例 风险 模型 方程 
分 析 结 果 显 示 各 变量 的 相对 危险 度 (RR) 值 分 别 为 
4.375、3.273、 及 3.125, 提 示 mir-106b 表 达 量 吸烟 及 淋 


此 ,近年 来 mir-106b 受 到 了 人 们 的 广泛 关注 。 

目前 ,大 量 研究 表明 mir106b 在 多 种 肿瘤 中 表达 
水 平 升 高 。Liu 等 研究 发 现 ,mir106b-5p 在 胶 质 瘤 细 
胞 中 过 表达 ,可 以 显著 促进 癌 细 胞 的 增殖 和 抑制 凋 亡 。 
机 制 研究 发 现 ,mir-106b-5p 通 过 作用 于 靶 基 因 RBLI1 
和 RBL2 促 进 癌 细胞 增殖 ,而 通过 下 调 计 基因 caspase-8 
实现 癌 细 胞 凋 亡 功能 的 抑制 。Ying 等 * 在 喉 癌 中 发 现 
mir-106b 高 表达 ,并 通过 抑制 抑 癌 基 因 RUNX3 和 Rb 促 
进 喉 癌 细胞 的 增殖 和 侵袭 。 去 细胞 尿 液 中 的 mir-106b 表 
达 量 与 膀胱 癌 患 者 的 肿瘤 分 期 相关 。 同 样 ,mir106b 表 
达 量 在 肾 癌 组 织 和 细胞 系 中 均 显 着 升 高 ,并 有 旦 相关 性 分 
析 表 明 其 表达 水 平 只 与 凤 癌 的 组 织 类 型 相关 ,在 肾 透 明 
细胞 癌 中 的 表达 水 平 显 著 高 于 其 他 组 织 类 型 ,提示 
mir-106b 表 达 量 对 肾 癌 病理 分 型 以 及 预后 判断 有 重要 
作用 。 另 外 ,mir-106b 在 结 直 肠 癌 ”胃癌 肝癌"、 
乳腺 癌 六 及 头颈 部 鳞 癌 于 等 多 种 肿瘤 组 织 中 普遍 高 表 
达 , 而 且 发 现 血 浆 中 mir-106b 的 表达 量 与 肿瘤 患者 的 预 
后 相关 ,如 mir-106b 表 达 量 越 高 ,前列腺 癌 患 者 的 癌症 


巴结 转移 对 食管 鳞 状 细胞 癌 患 者 死亡 的 影响 呈 递 减 形 
式 , 且 mir106b 表 达 量 (P=0.017) 吸烟 (P=0.019) .淋巴 
结 转 移 (P=0.021) 是 影响 食管 鳞 状 细胞 癌 病 人 生存 年 限 
的 独立 预后 因素 ( 表 2)。 然 而 ,肿瘤 分 期 与 食管 鳞 状 细 
胞 癌 生 存 年 限 的 关系 没有 统计 学 的 意义 。 


3 讨论 

Mir-106b 是 mir-106b-25 基因 簇 之 一 ,定位 于 人 类 
染色 体 7q22 ,可 结合 靶 mRNA 的 3 非 翻译 区 ,从 而 通过 
诱导 mRNA 的 降解 或 抑制 翻译 来 调节 基因 表达 "9 。 
Mir-106b 与 mir-17 家 族 中 的 mir-106a 具有 高 度 同 源 
性 ,mir-106a 作 为 抑 癌 基因 在 ESCC rp fI e 35 7" ,而 
mir-106b 的 表达 情况 和 作用 与 其 恰好 相反 。MicroRNAs 
测序 研究 表明 ,mir-106b 在 多 种 肿瘤 中 高 表达 ,是 与 肿 
瘤 生 长 .细胞 生存 和 新 血管 生成 相关 的 癌 基 因 "。 


复发 风险 就 越 大 ,骨肉 瘤 患者 预后 及 全 身 转移 的 危险 
PEERK”, 

已 有 大 量 研 究 证 明 ,mir-106b 还 参与 了 肿瘤 发 生发 
展 过 程 中 的 多 个 重要 信号 通路 。 例 如 ,在 转化 生长 因子 
BCTGF-B) 通 路 中 ,mir-106b 通 过 下 调 p21“ 或 上 调 EMT3 
相关 信号 通路 ,促使 肿瘤 细胞 脱离 TGF-B 诱 导 的 生长 抑 
制作 用 ,参与 肿瘤 细胞 的 增殖 .迁移 侵袭, 凋 亡 和 细胞 
周期 等 过 程 。Poliseno $ RI mir- 106b 属于 insulin/ 
IGF 通 路 ,通过 下 调 PTEN 的 表达 影响 细胞 周期 和 肿瘤 
细胞 微 环 境 。 在 胃癌 中 ,mir106b 通过 调控 PTEN 促 进 
瘤 细 胞 的 迁移 和 浸润 加。Smith 等 加 发 现 mir106b 在 乳 
腺 癌 中 通过 Smad7 激 活 TGF-B 信 和 号 通路 并 促进 ETM 发 
生 。 近 期 389 5" DEAE ACH mir- 106b 同样 在 ESCC 中 
高 表达 ,并 且 能 够 促进 KYSE150 细 胞 的 增殖 .侵袭 . 迁 
移 和 EMT 的 发 生 。 基 于 以 上 研究 ,本 研究 通过 扩大 样 
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表 1 mir-106b 表 达 量 与 ESCC 患 者 临床 病理 学 特征 的 关系 
Tab.1 Expression of mir-106b and clinicopathologic features in ESCC patients 


Expression of mir-106b 


Clinicopathologic features Number of cases P 
Low expression High expression 
Sample size 200 91 (45.596) 109 (54.596) 
Age (years) 
三 60 124 (62.096) 45 (36.396) 79 (63.796) 
0.001 
«60 76 (38.096) 46 (60.596) 30 (39.596) 
T-stage 
T1 60 (30.0%) 27 (45.0%) 33 (55.0%) 
T2 69 (34.5%) 38 (55.1%) 33 (47.8%) 0.090* 
T3 71 (35.596) 26 (33.696) 45 (63.496) 
N-stage 
NO 95 (47.596) 65 (68.496) 30 (31.696) 
0.000' 
NI 105 (52.596) 26 (24.896) 79 (75.296) 


Grade of tumor differentiation 


GI 70 (35.096) 31 (44.396) 39 (55.796) 
G2 62 (31.096) 31 (50.096) 31 (50.096) 0.680* 
G3 68 (34.096) 29 (42.696) 39 (57.496) 


Clinical stages 


I 44 (22.096) 30 (68.296) 14 (31.896) 
II 40 (20.096) 18 (45.096) 22 (55.096) 
0.005* 
III 52 (26.096) 21 (40.496) 31 (59.696) 
IV 64 (32.096) 22 (34.496) 42 (65.696) 
‘Mann-Whitney, 'Kruskal-Wallis. 
j pene 管 t eZ Je ES A 
1.0 表 2 食管 鳞 状 细胞 癌 多 因素 COX 比例 风险 模型 回归 分 析 
E Les | P=0.024 Tab.2 Multivariate regression analysis using Cox 
-2 0.8 La my proportional-hazards model in ESCC patients 
s A —— 
B 0.6 Variable Relative risk 95% confidence interval P 
N 
四 
"4 N-stage 3.125 1.102-4.267 0.021 
304 " 
2 € 
A T High expression Clinical stages 0.752 0.220-2.535 0.578 
O .一 mm $ 
È n Smoking 3.273 1.143-4.162 0.019 
0.0 ; 
T T T f Expression of 4.375 1.045-4.218 0.017 


0.00 20.00 40.00 60.00 80.00 100.00 Hnr- 0p 


Time (month) 


图 2 Kaplan Meier 法 计算 食管 鳞 癌 患者 生存 率 结果 " "me "m 
Fig.2 Kaplan-Meier analysis of the survival rate of ESCC Te ,临床 分 期 及 年 龄 呈 显 著 相 关 性 ,与 先前 研究 结果 有 具 


Patients with different mir-106 expressions. 有 一 致 性 。 
综 上 所 述 ,本 研究 通过 扩大 样本 量 ,进一步 确定 
本 量 ,分 析 200 例 食管 鳞 状 细胞 癌 样 品 , 以 探究 “mir106b 在 ESCC 患 者 肿瘤 组 织 中 高 表达 ,而 且 首 次 发 
mir-106b 的 表达 量 与 患者 临床 病理 学 特征 的 关系 。 统 ” 现 mir-106b 表 达 量 与 ESCC 淋 巴结 转移 .吸烟 及 预后 不 
计 学 分 析 显 示 ,mir-106b 的 过 表达 量 与 ESCC 淋 巴结 良 显 著 相 关 , 以 及 mir106b 的 表达 量 是 食管 鳞 状 细胞 癌 
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患者 的 独立 预后 因子 。 所 以 ,通过 结合 前 期 研究 成 果 ， 
mir-106b £j EX HE ESCC 的 新 型 诊断 与 预后 标记 物 ， 
以 及 未 来 个 性 化 介入 治疗 的 靶 标 分 子 。 然 而 ,目前 对 
mir-106b 与 ESCC 关 系 的 研究 其 少 ,要 想 将 其 应 用 于 临 
床 还 需 大 量 的 后 续 人 研究 。 
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